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Populagcoes de  Mapeamento,

Teste da Segregacao Mendeli-
ana, Andlise de Ligacao.

1 INTRODUCAO AO R

1.1 Leia o texto “The Friendly Be-
ginners’ R Course”, que esta
disponivel na péagina do curso.
Visite o site, instale o programa,

etc. Leia também o tutorial

http://www.leg.ufpr.br/Rtutorial/.

2 TESTE DA RAZAO DE VE-

ROSSIMILHANCA
2.1 Mostre qual é a relacdo numeérica
entre LRT e LOD. E possivel asso-
ciar p-valores ao LOD? Justifique.
2.2 Em seu classico experimento,

Mendel (1866) cruzou linhagens
de ervilhas diferentes quanto a
forma (e outras caracteristicas),
tendo obtido os resultado apresen-
tados na tabela abaixo (populagao
F,). Considere cada uma das plan-
tas separadamente, e também o
total de sementes.

1. Obter estimativas de méaxima verossimilhanga
do parametro 6 (probabilidade de uma dada se-
mente ser lisa).

2. Testar usando LRT se esses valores diferem do
esperado sob Hy.

3. Caso o gene que controla esse carater ndo mos-
trasse dominéncia, qual distribuicdo de proba-

bilidades deveria ser usada para analisar esses
dados? Justifique.

4. Mendel realizou esse mesmo tipo de experimento
para vérias outras caracteristicas (7 ao todo) e
plantas. Seriam esperados falsos positivos nos
seus resultados? Justifique.

e Nota: observe que essa forma de realizar o teste
€ diferente da usual (teste de aderéncia), embora
também faca uso da distribuicdo x?2.

e Use o R, tanto quanto possivel, para fazer o exer-
cicio. Tome como base os codigos usados na aula
(ver pégina do curso).

Planta | Sementes lisas | Sementes rugosas
1 45 12
2 27 8
3 24 7
4 19 10
5 32 11
6 26 6
7 88 24
8 22 10
9 28 6

10 25 7

2.3 Considere o arquivo de dados
MAIZE.TXT, que refere-se a uma
populacao F; analisada com um
marcador codominante (dados na
pagina do curso).

1. Complete a Tabela 1, realizando assim testes
para a segregacdo mendeliana de cada marcador.

2. Determine o nivel de significancia adequado para
as estatisticas LRT e LOD, usando a correcdo de
Bonferroni.

3. Interpretar os resultados do ponto de vista gené-
tico.



Obs: use o programa computacional R, adap-
tando os coédigos apresentados na aula (ver pa-
gina do curso).
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3 ANALISE DE LIGACAO
3.1 Para resolver os exercicios abaixo,
use os dados do retrocruza-
mento apresentados na aula
(MOUSE.TXT; ver na pAagina
do curso) e o software R, tanto
quanto possivel.

1. Complete a tabela abaixo, realizando assim tes-
tes da ligacio genética (os termos seguem a no-
tagdo usada em aula).

2. Quantos grupos de ligagdo foram formados? In-

terprete os resultados.

Nota: em situacles reais, o correto seria testar
a ligacdo entre todas as combinagdes dois-a-dois
dos marcadores. Nesse exercicio, isso nao foi so-
licitado apenas para diminuir o ntmero de cal-
culos necessérios.
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No capitulo 7, os autores apresentam uma ez-
celente discussdo sobre o problema dos maul-
tiplos testes e o conceito de p-valor.



